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ｉａｎＪｏｕｒｎａｌｏｆＭｅｄｉｃａｌａｎｄＢｉｏｌｏｇｉｃａｌＲｅｓｅａｒｃｈ１９９７；３０
（２）：２１３２３．

１９　ＷｕＭＳ，ＹａｎｇＣＷ，ＰａｎＭＪ，ＣｈａｎｇＣＴ，ＣｈｅｎＹＣ．Ｒｅ
ｄｕｃｅｄｒｅｎａｌＮａ＋Ｋ＋Ｃｌｃｏｔｒａｎｓｐｏｒｔｅｒａｃｔｉｖｉｔｙａｎｄｉｎｈｉｂｉ
ｔｅｄＮＫＣＣ２ｍＲＮＡｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｂｙＬｅｐｔｏｓｐｉｒａｓｈｅｒｍａｎｉ：ｆｒｏｍ
ｂｅｄｓｉｄｅｔｏｂｅｎｃｈ．ＮｅｐｈｒｏｌＤｉａｌＴｒａｎｓｐｌａｎｔ２００４；１９（１０）：
２４７２９．

２０　ＡｎｄｒａｄｅＬ，ＲｏｄｒｉｇｕｅｓＡＣＪｒ，ＳａｎｃｈｅｓＴＲ，ＳｏｕｚａＲＢ，Ｓｅ
ｇｕｒｏＡＣ．Ｌｅｐｔｏｓｐｉｒｏｓｉｓｌｅａｄｓｔｏｄｙｓｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆｓｏｄｉｕｍ
ｔｒａｎｓｐｏｒｔｅｒｓｉｎｔｈｅｋｉｄｎｅｙａｎｄｌｕｎｇ．ＡｍｅｒｉｃａｎＪｏｕｒｎａｌｏｆ
Ｐｈｙｓｉｏｌｏｇｙ２００７；２９２（２）：Ｆ５８６９２．

２１　ＰｒａｄｉｔｐｏｒｎｓｉｌｐａＫ，ＳａｎｇｊｕｎＮ，ＫｉｔｔｉｋｏｗｉｔＷ，Ｐｈｕｌｓｕｋｓｏｍ
ｂａｔｉＤ，ＡｖｉｈｉｎｇｓａｎｏｎＹ，ＫａｎｓａｎａｂｕｃｈＴ，ｅｔａｌ．Ａｌｌｅｖｉａ
ｔｉｏｎｏｆｒｅｎａｌａｎｄｐｕｌｍｏｎａｒｙｉｎｊｕｒｙｂｙｉｍｍｕｎｏｍｏｄｕｌａｔｉｏｎｉｎ
ｌｅｐｔｏｓｐｉｒｏｓｉｓ：ｈａｍｓｔｅｒｍｏｄｅｌ．ＪＭｅｄＡｓｓｏｃＴｈａｉ２００６；８９
（Ｓｕｐｐｌ２）：Ｓ１７８８７．

２２　ＭｅｒｉｅｎＦ，ＡｍｏｕｒｉａｕｘＰ，ＰｅｒｏｒａｔＰ，ＢａｒａｎｔｏｎＧ，Ｓａｉｎｔ
ＧｉｒｏｎｓＩ．ＰｏｌｙｍｅｒａｓｅＣｈａｉｎＲｅａｃｔｉｏｎｆｏｒｄｅｔｅｃｔｉｏｎｏｆＬｅｐｔｏ
ｓｐｉｒａｓｐｐ．ｉｎｃｌｉｎｉｃａｌｓａｍｐｌｅｓ．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｌｉｎｉｃａｌＭｉｃｒｏｂｉ
ｏｌｏｇｙ１９９２；３０：２２１９２４．

ＥｘｅｃｕｔｉｖｅＥｄｉｔｏｒ：ＹａｎＬｅｉ

·３１·

　　　　　　　　　　　　　　　　　

ＡｓｉａｎＰａｃＪＴｒｏｐＭｅｄ
２００９；２（５）：８１３


