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Author Correction: Opah (Lampris megalopsis)
genome sheds light on the evolution of aquatic
endothermy
  
After  the  publication  of  Bo  et al.  (2022),  we  realized  that  the
assembly  of  the  opah  genome  was  somewhat  inappropriate.
We have corrected the issue and apologize for any confusion
this may have caused. We have resampled, resequenced, and
reanalyzed the genome to optimize its assembly level. Results
showed that  many candidate genes were involved in skeletal
muscle development and skeletal muscle heat production and
both  thermal  insulation  strategies  were  valid,  however  the
candidate  genes  needed  to  be  corrected.  For  details,  please
refer to the modified Supplementary Materials.

 SUPPLEMENTARY DATA

Supplementary data to this article can be found online.
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